
2-독립표본 Z검정

2-독립표본 Z검정은 서로 독립인 두 집단 간의 모분산을 알고 있을 때, 두

집단 간 평균 차이를 검정하는 통계분석 모듈입니다. 이 분석 방법은 두 집

단의 평균 값을 비교할 때 사용됩니다. 한 집단의 평균을 비교하기 위해서

는 1-표본 Z검정을이용해야 합니다.

메뉴호출하기

• Rex > 그룹비교 > 평균비교 > 2-독립표본 Z검정 (모분산을 알 때)

12-독립표본 Z검정



http://rexsoft.org

• 변수설정탭

22-독립표본 Z검정
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메뉴 요소 설명

① 입력데이터형식

데이터와요약데이터 2가지중 1개를선택합니다. 

• 데이터 : 엑셀스프레드시트에있는데이터를분석하고자하는경우선

택합니다. 

• 요약데이터 : 관측값의표본크기, 평균, 표준편차를알고있는경우선

택합니다. 

② 종속변수

[입력데이터형식]에서 [데이터]가선택된경우활성화됩니다. 평균을비

교하고자하는변수를전체변수로부터선택합니다. 반드시 1개이상의양

적변수가선택되어야합니다. 

③ 집단변수

[입력데이터형식]에서 [데이터]가선택된경우활성화됩니다. 집단변수에

해당하는변수를전체변수로부터선택합니다. 반드시 1개의변수가선택

되어야하며, 2개의수준으로구성되어야합니다. 

④ 요약데이터

[입력데이터형식]에서 [요약데이터]가선택된경우활성화됩니다. 알고

있는집단별데이터의표본크기, 표본평균, 표준편차를수치값으로입력합

니다. 

⑤ 표준편차 알려져있는두집단의표준편차를수치로필수로입력합니다. 
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• 분석옵션탭

32-독립표본 Z검정
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메뉴 요소 설명

① 모평균의차이
비교하고자하는기준값 (가정하는모집단의평균의차이값)을수치값으로

입력합니다. Default는 0입니다. 

② 검정방법

귀무가설에맞는검정방법을다음 3가지중 1개를선택합니다. 

• 양측검정 (Default) : 𝜇1 − 𝜇2 = 0

• 좌측단측검정 : 𝜇1 − 𝜇2 ≥ 0

• 우측단측검정 : 𝜇1 − 𝜇2 ≤ 0

③ 신뢰구간출력

Rex output에두 집단의평균차이의신뢰구간을출력합니다. 신뢰구간을

선택할경우, 신뢰수준이활성화됩니다. 신뢰수준은 0과 1 사이값을입력

할수있습니다. 신뢰수준의 Default는 0.95입니다. 
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• 출력옵션탭

42-독립표본 Z검정

1

메뉴 요소 설명

① 그래프 > 히스토그램 집단별종속변수의히스토그램을출력합니다. 

② 그래프 > 박스그림 집단별박스그림을출력합니다. 
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• 예제

1. [변수설정] > [입력데이터형식] > [요약데이터] 선택

2. [변수설정] > [요약데이터] > [집단 1]에표본크기 12, 표본평균 4.5, 표준편차 1 입력

3. [변수설정] > [요약데이터] > [집단 2]에표본크기 115, 표본평균 3.4, 표준편차 1.22 입력

4. [분석옵션] > [신뢰구간출력] 체크 > [신뢰수준] 0.95 입력

5. [출력옵션] > [그래프] > 원데이터가없으므로그래프는비활성화

6. [확인] 

52-독립표본 Z검정

다운증후군 환자와 정상인의 혈청 요산 수준에 차이가 있는지 알아보려고 한다. 어떤 대형병원에서 12

명의 다운증후군 환자들로부터 계산한 혈청 요산 수치의 평균값은 4.5mg/100ml 이고, 동일 연령, 동

일 성별인 정상인 15명으로부터 구한 혈청 요산 수치의 평균은 3.4mg/100ml이라고 한다. 만약 두 모

집단이 분산이 각각 1, 1.5 (표준편차 1, 1.22인 정규분포를 따른다고 할 때, 다운증후군환자와 정상인

의혈청요산수치의차이의 95% 신뢰구간을구하라.
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[Table Report] 

• 2-표본 Z검정의결과를한눈에볼수있는요약표입니다. 

[Data Structure]

• 요약데이터이므로데이터구조는출력되지않습니다. 

[Variable List]

• 분석에사용된요약데이터가출력됩니다. 

[Analysis Description]

• Rex 분석메뉴에서지정된내용이출력됩니다. 

• Data type : 입력데이터유형 (요약데이터)

• Population SD : [변수설정] > [표준편차]에지정한수 (그룹1 : 1.0 / 그룹2 : 1.2)

• Population mean : [분석옵션] > [모평균]에지정한수 (0)

• Test direction : [분석옵션] > [검정방법] 지정항목 (양측검정)

• H1 : [분석옵션] > [검정방법] 지정항목에따른대립가설 (두그룹의평균이같지않다)

• CI : [분석옵션] > [신뢰구간] 지정내용 (95% 신뢰구간출력)

• 예제 – 결과창

62-독립표본 Z검정
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[Descriptive Statistics]

• 그룹1의유효개체수는 12개이며, 그룹1의평균은 4.5입니다. 

• 그룹2의유효개체수는 115개이며, 그룹2의평균은 4.3입니다. 

[Results of Two Sample T-test]

• p=0.0004로유의수준 0.05 하에서두그룹의평균에유의한차이가난다고판단합니다. 

[Used R Packages]

• 본분석에사용된 R 패키지들이나열되어있습니다. 

• 예제 – 결과창

72-독립표본 Z검정


